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[bookmark: _Hlk69916662]一、项目名称：植物激素赤霉素和茉莉酸调控开花时间的分子机制
二、提名者及提名意见
提名者：中国科学院昆明分院
提名等级：2021年度云南省自然科学奖二等奖
提名意见： 
该成果系统揭示了植物激素赤霉素和茉莉酸通过下游信号控制植物开花时间的分子生物学机制。发现赤霉素途径的抑制子DELLA蛋白直接抑制CO、WRKY12、WRKY13、WRKY75、bHLH48和bHLH60等转录调控因子的转录功能，从而促进植物开花诱导的机制；阐明植物激素茉莉酸通过其激活的转录调控因子MYC2/3/4调控植物开花诱导的分子机理。该成果在Molecular Plant（2篇）、Plant Physiology（2篇），Journal of Experimental Botany杂志共发表5篇论文，其中2篇文章入选过Web of Science公布的领域内高被引论文；2篇论文入选“2017年和2018年中国植物学若干领域重要研究进展”。论文累计影响因子43.88 ，单篇最高影响因子12.084，平均影响因子8.776，引用共计231次，他引205次(其中SCI他引159次)，成果第一完成人连续两年获得Web of Science公布的全球高被引学者。培养博士生4名，硕士生3名，其中1人获得中国科学院百篇优秀博士学位论文奖，1人获得云南省优秀博士学位论文，1人获得中国科学院院长优秀奖；2人晋升为研究员，2人晋升为副研究员；1 人入选云南省“云岭学者”、3人入选中国科学院“青年创新促进会”、2人入选中国科协 “青年人才托举工程”计划、3人入选云南省万人计划“青年拔尖人才。综上所述，该成果系统地揭示了植物激素赤霉素和茉莉酸调控开花时间的分子机制，具有较强的理论创新意义及潜在的应用价值，并培养了一批优秀的科研人员。
同意该成果提名申报2021年度云南省自然科学奖二等奖。
三、项目简介
该成果系统研究了植物激素赤霉素和茉莉酸通过下游信号控制植物开花时间的分子生物学机制。主要研究结果及创新点如下：
（1）系统揭示赤霉素信号途径下游转录因子调控植物开花诱导的分子机理。赤霉素信号途径是调控植物开花诱导的六大重要信号通路之一；然而，对赤霉素调控植物开花诱导信号网络的研究却十分有限。我们的研究证实:在非诱导的短日照条件下，WRKY转录调控因子家族成员WRKY12 和WRKY13 通过与DELLA 蛋白相互作用，参与调控赤霉素介导的植物开花诱导过程，相关成果发表在Molecular Plant上。而在长日照条件下，赤霉素途径的抑制子DELLA蛋白能直接抑制CO、WRKY75、bHLH48和bHLH60等转录调控因子对成花素基因FT的转录功能，从而协同调控植物的开花诱导，相关研究成果发表在Plant Physiology, Journal of Experimental Botany杂志。以上研究完善了赤霉素调控植物开花诱导的信号网络，有助于加深人们对植物激素调控开花过程的理解。
[bookmark: _Hlk70241096]（2）揭示植物激素茉莉酸通过其激活的转录调控因子MYC2/3/4调控植物开花诱导的分子机理。茉莉酸是植物体内一类十分重要的信号调节物质；大量研究结果表明，茉莉酸主要参与植物抵御反应及发育过程。我们的研究工作首次证实外源喷施茉莉酸具有延迟植物开花诱导的功能。此外，我们还发现茉莉酸信号途径下游的转录调控因子MYC2/3/4参与了植物开花诱导的过程，并对其调控植物开花的机制进行了详细解析。相关研究成果发表在Molecular Plant上。该研究工作拓宽了人们对植物激素茉莉酸功能的理解，为今后茉莉酸在农业生产中的利用提供了更多的可能性。
该成果在Molecular Plant（2篇）、Plant Physiology（2篇），Journal of Experimental Botany杂志共发表5篇论文，其中2篇文章入选过Web of Science公布的领域内高被引论文；2篇论文入选“2017年和2018年中国植物学若干领域重要研究进展”。论文累计影响因子43.88 ，单篇最高影响因子12.084，平均影响因子8.776，引用共计231次，他引205次(其中SCI他引159次)，成果第一完成人连续两年获得Web of Science公布的全球高被引学者。培养博士生4名，硕士生3名，其中1人获得中国科学院百篇优秀博士学位论文奖，1人获得云南省优秀博士学位论文，1人获得中国科学院院长优秀奖；2人晋升为研究员，2人晋升为副研究员；1 人入选云南省“云岭学者”、3人入选中国科学院“青年创新促进会”、2人入选中国科协 “青年人才托举工程”计划、3人入选云南省万人计划“青年拔尖人才。
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